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 ممخّص  

من سبع مناطق توزعت في  Mentha aquatica (Water Mint)جمعت عينات من نبات النعناع المائي 
الوراثية  بيدف تحديد اليوية RAPDالساحل السوري  ) اللاذقية وطرطوس (. تمت دراسة التباينات باستخدام تقانة الـ 

، وتم حساب DNA( بادئات  أظيرت مكاثرة لمـ7لمطرز المدروسة من خلال استخدام ثمانية عشرة بادئة ، ولكن فقط )
 (.وأنشئت شجرة القرابة الوراثية  )التدرج العنقودي (Nei and Li ; 1979)معامل التشابو والبعد الوراثي باعتماد طريقة 

 ة:أظيرت ىذه الدراسة النتائج التالي
وىناك تدرج في التباينات الوراثية لمطرز  (0.02- 0.53بين الطرز المختمفة بين )التشابو تراوحت قيمة معامل  -

 التشابو والبعد الوراثي. المدروسة ما بين ىذه القيم المحسوبة لمعامل
المدروسة ، تبعاً لمبعد أظيرت شجرة القرابة الوراثية تبايناً في توزع الطرز الوراثية ، في المناطق المختمفة  -

 الوراثي فيما بينيا .
سمحت نتائج ىذه الدراسة بتحديد بادئات يمكن استخداميا بوصفيا مؤشرات جزيئية في برامج تحسين نبات  -

النعناع بوصفو نباتاً طبياً وغذائياً، كما أظير استخدام ىذه التقنية كفاءة في دراسة علاقات القرابة لنبات النعناع في 
 الدراسة المختمفة .مواقع 

 dendrogram.التباين الوراثي، مؤشرات جزيئية، شجرة القرابة ،Mentha: النعناع الكممات المفتاحية
 
 

                                                           
 سوريا . –اللاذقية   -جامعة تشرين –كمية الصيدلة   -أستاذة في قسم العقاقير  *

 سوريا . –اللاذقية   -جامعة تشرين -كمية العموم   -* * أستاذ مساعد في قسم النبات 
 سوريا . –اللاذقية   -تشرينجامعة  -*** طالبة ماجستير في كمية العموم 
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  ABSTRACT    
 

Samples of water mentha (Mentha aquatic) were collected from seven sites 

distributed along Syrian coast (Lattakia & Tartous). The samples were studied 

morphological and genetically using RAPD-PCR technique in order to identify the genetic 

identity of the studied types using 18 primers. However, only seven primers showed DNA 

amplification. The similarity coefficient as well as genetic distance were calculated using 

the method cited by (Neiandli ,1979).  Dendogram was constructed.                                                                 

This study showed that the range of similarity coefficient between different types 

was ( 0.02 – 0.53 ). Consequently, there was gradation in genetic variants of studied types 

between the calculated values for similarity coefficient and genetic relationship. The    

Dendogram  showed variance presence in distribution of the genetic types in the regions 

studied depending the genetic distance. 

  The results of this study also showed the possibility of detection of primers using 

RAPD that can be used as precise indicators in programs of Mentha improvements as 

medical and nutritional plant. In addition, the study showed the efficacy of this technique 

in studying the relationships of mentha in different areas of study sites.                                                 
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 مقدمة:
وتشمل Lamiaceae   (Labiatae )إلى الفصيمة الشفوية  Mentha aquatica المائي النعناعينتمي  
في جميع أنحاء العالم خاصةً حوض البحر الأبيض المتوسط حيث لوحظ أن  تتوزع  نوع 2200جنس و 200الفصيمة 

ع المائي ينتشر في المناطق الرطبة عمى ضفاف الأنيار والسواقي والينابيع وىو نبات محب لمرطوبة، واسع االنعن
 (.Mouterde ,1946الانتشار في مناطق عديدة من سوريا وتحديداً في الساحل السوري ) 

وأيضاً للأىمية الغذائية  اً نباتي غطاءً بوصفو لقد أجريت الدراسة عمى ىذا النبات نظراً لتنوعو الوراثي والبيئي 
مجموعة من العناصر المعدنية اليامة ولا سيما  يحتويو والطبية  حيث يتميز بغنى أوراقو بالمواد الفعالة )زيوت عطرية( 

وىي فيتامينات تمنع  A,B, Cالمنغنيز والمغنزيوم والبوتاسيوم والحديد والكالسيوم وعمى العديد من الفيتامينات أىميا 
 ;  1999، العمري دة، كما يحتوي عمى حمض الفوليك )عرموشظيور سرطان القولون نظراً لخاصيتيا المضادة للأكس

 .   .((1984 الطباع ،1987العودات ، المحام  
            المؤشرات البيوكيميائية و ، المؤشرات المورفولوجية  يتمثل وصف أي كائن حي وفق ثلاثة مؤشرا ت وىي :

 .PCR – RAPD ـالتقنية  استخدامبالمؤشرات الجزيئية  الجزيئية وقد اعتمدنا في ىذه الدراسة عمى والمؤشرات
لدراسة التنوع الوراثي )التي قلّ الاعتماد عمييا حالياً إلا في بعض الحالات( استخدمت المؤشرات الكيميائية لقد

 Mackill  1995  ,  srikants, et  al,1996 ,  shasany.  et al,2001 ,  Mustafa, et  al 2005) لمنعناع

Botany,2009 ).                                                                      
لدراسة التباينات الوراثية والتمييز بين  PCR - RAPDالباحثين تقنية الـ  العديد من في الوقت المعاصر ستخدما

الأنواع القريبة من بعضيا وراثياً وذلك لبساطتيا وانخفاض تكاليفيا مقارنة مع المؤشرات الأخرى إضافةً إلى أنيا تحتاج 
                                                                                     .DNAإلى كميات قميمة من الـ 

مطرز المدروسة الوراثية ليوية البدراسة التباينات الوراثية من خلال تحديد  اً ىذه الطريقة نجاح قد أظيرتف
الشعير السوري مدخلًا من  23 لـ تقدير التنوع الوراثيو بينيا عند نبات الشعير فيما  وحساب البعد الوراثي ودرجة القرابة

وقد تم الحصول بعد عممية المكاثرة بادئات  (6 )ماست خد حيثة في سورية، يلرئيسال مناطق زراعة الشعير مثّ ت   التي
وتقدير البعد الوراثي بين الطرز الوراثية  ،  سمحت بالتمييز بين جميع المدخلات  DNAقطعة مختمفة من الـ 23عمى 
 نبات الجرجير  عندأجريت  كما (   1996شومان، فايكند  1996روسة من نبات الشعير )العطية ، دالم

Nasturtium officinal فية مختمفة من محافظتي اللاذقية وطرطوس باستخدام مؤشرات غرايو جمناطق  دراسة لسبع
حساب معامل  من خلال التباينات الوراثية بين الأفراد درجة بكشف سمحت  بادئات  ( 8) تم اختيارو   RAPDالـ

 عند نخيل كذلك استخدمت ىذه التقنية(، 1999،  وآخرون )معلا  التشابو والبعد الوراثي بين طرز المناطق المختمفة
بنجاح بدراسة التباين داخل المزروع عند الورد  RAPDالـ ة تقنياستخدمت  أيضاً و  ،(Bader , et  al. 2007) التمر

، كانت عشر منيا فقط كافية لتحميل وتحديد العلاقات  ةبادئ 25من الورد المزروع وتم التحميل باستخدام  اً صنف 34
، وقد سمح تحميل المجموعات الوراثية   DNAقطعة من  162الوراثية ما بين الأصناف المدروسة، حيث نتجت 

ىامة ومفيدة RAPD  ـمجموعات متباينة وقد أثبتت ىذه الدراسة أن مؤشرات ال 9صنف المدروس إلى  34ـ بتوزيع ال
المقارنة بين كذلك (، و Mohapatra andRout, 2005) في المساعدة في تنفيذ برامج التربية والتحسين عند الورد

بين سلالات منتخبة  مدى القرابة الوراثية ( وتحديد 1995،الصفدي ،الأصناف المحمية والمدخمة من القمح )مير عمي
 ) VierLing,  et  al., 1994من قبل ) Sorghumالبيضاء السور غميو  من نبات الذرة
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 )وبنفس التقنية تم التوصيف الجزيئي لبعض الطرز من الورد الدمشقي  PCR – RAPD الـ باستخدام تقنية

Rosa damasan )  ( 2008وآخروننصور  ،et al, 2000، kiani)  الحمصوبين أنواع Cicer. spp  
Choumane, et al   2000  

عن صفة  لو المسؤ  موقع المورثيالمرتبطة بال  RAPDتحديد مؤشرات الـلنبات العدس  عنددراسة  أيضاً  أجريت
 38 باختبار ، وذلك تسييل عممية تربية النبات وتطوير الأصناف المزروعة و سوسة أوراق العدس لمرض المقاومة 

بالتمييز الدقيق بين الأنواع الحساسة والأنواع المقاومة لحشرة سوسة  DNAلمـ  عممية المكاثرة سمحت نتيجة ةبادئ
لتي أجريت عمى  بعض أنواع الزيتون البري ا RAPDالـ  . أما دراسة  (2000 ، إسماعيلأوراق العدس )صقر، 

 أجريت كذلك(.  1999لوحظ أن ىنالك تباينات وراثية واضحة بين الأنواع المدروسة)القيم،  ة فقدبادئ 20باستخدام 
 – Athaea ةالختمي – Malva  لتحديد اليوية الوراثية لأنواع بعض الأجناس التابعة لمفصيمة الخبازية )الخباز دراسة
حيث ومعدلاتيا ورسم المخططات المعتمدة عمى نسب التشابو ،  RAPD ( باستخدام تقنية الـ  Hibiscus البامياء

التي سمحت  المحدّدةوراثية البصمات ال من خلال الواحد ، مجنسل تبعاً لوحظ توزع العينات المدروسة إلى مجموعات 
(. كما 2007وراثية ضمن الجنس الواحد )الشغري وآخرون،التباينات الكشف المدروسة ،و الأجناس  بالتمييز بين

 –اليوسفيو  –البرتقالو  –ستخدمت ىذه التقنية في تحديد التباين الوراثي عند خمسة أنواع من الحمضيات )النارنجا
تباينات وراثية سمحت بالتمييز بين الأنواع وحتى ضمن وجود الميمون الحامض( ولوحظ نتيجة ىذه الدراسة و  –الميمونو 

تحديد كذلك استخدمت ىذه التقنية ل(، 2004ي والبرتقال. )بشارة، النوع الواحد كما تبين أن أقرب الأنواع كان اليوسف
 ( .;Paran;  et al 1991)قيقي في نبات الخس دالمورثات المسؤولة عن صفة المقاومة لمبياض ال

بدراسة البصمة الوراثية وتحديد علاقات   et al 2006   ( Gilbert ,)( Khanuja , et al. , 2000لقد قام )
وذلك بعد إجراء مجموعة من التعديلات عمى ظروف تفاعل البممرة   RAPDة الـينتقباستخدام  النعناعلنبات  القرابة

ىي طريقة بسيطة واستطاعت التمييز بين   RAPD( وقد بينت نتائج ىذه الدراسة أن طريقة الـPCRالمتسمسل )
 النباتات المدروسة.

 النعناعمن  اً نبات 27درجة القرابة الوراثية وعممية النقل الوراثي بين ( (Momeni , et al. , 2006درس كذلك 
ذات تعددية شكمية، وقد  77مضاعفة منيا  DNAحزمة  92حيث نتج  RAPDة الـينتقفي  ةبادئ 15المائي باستخدام 

 . الانتشارو الاستخدام ، و مجموعات تبعاً لموصف المورفولوجي،  6إلى  المدخلاتقسمت شجرة القرابة الوراثية 
ٍ   et al .  2009,  Gobert,  , et al .  2002 , ,وتمكن   ٍ  ٍ  ٍ  Sithithawornباستخدام تقنية الـ  ٍAFLP  

عينة من النعناع المائي وقد أمكن  33بادئات من تقييم التنوع الوراثي وتحديد درجة القرابة الوراثية، بين  4وبوجود 
 .مجموعات في شجرة القرابة الوراثية التي تحتوي عمى نباتات مميزة لممناطق المأخوذة منيا 9تمييز المدخلات في 

 
 
 

 أىمية البحث وأىدافو:
من  ذلكالساحل السوري و في عدة مناطق من  معرفة التنوع الوراثي لنبات النعناع المائيإلى تيدف ىذه الدراسة 

التباينات الوراثية وتحديد  بإظيارالتي تساعد  PCR – RAPD ـال تقنيةباستخدام  خلال دراسة المؤشرات الجزيئية
 .يستفاد من ذلك في عممية التحسين الوراثي ليذا النبات إذالطرز الوراثية 
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 طرائق البحث ومواده:

المائي      النعناع( طرازاً وراثياً من 34( عينة نباتية تمثل )34استخدمت في الدراسة )_ المادة النباتية: 2
 (  مأخوذة  من  سبع  مناطق  جغرافية  مختمفة منيا أربع  مناطق من محافظة اللاذقية  ىي: 1)شكل رقم: 

وثلاث  مناطق  من    (Z)  زغرينو  – ( B)  بيوت العتيقةو  –(  S)  الساميةو  –(    (Aأرض الرمانة
( حيث أخذت خمس عينات من كل Mn)  المنطارو  –(  Mr)مرقية و  –(  K) محافظة  طرطوس  ىي: القموع 

 مستخدمين الأوراق الفتية . .منطقة

 
 Mentha aquatic المائي  النعناع( : نبات 1شكل رقم )

 
 _ الطرق المستخدمة :3

من الأوراق الفتية لمنباتات في مواقع الدراسة  DNA تمت عممية استخلاص الـ  :DNA _ استخلاص الـ
مع إجراء بعض التعديلات، يسحق   (Benito et al; 1993)وفقاً لـ  2xCTABسائل الاستخلاص  المختمفة بوساطة

g0.2 ( 0.1من الأوراق الفتية باستخدام الآزوت السائل ثم يعامل المسحوق الناتج  في محمول الاستخلاص المكون من 

MTris – HclpH 8.0 – 1.4MNacl – 20m M,  2%w/v Ctab,Ph 8,0 )EDTA المسخن مسبقاً إلى 
(C65 ) .   

دقيقة مع التحريك اليادئ ، تستخرج الأحماض النووية  30لمدة ( C65)  يحضن في حمام مائي درجة حرارتو
( دقائق ثم يفصل 10( وخمطو بيدوء لمدة ) 1.24)كحول إيزواميل بنسبة  –بإضافة حجم مماثل من المزيج ) كموروفورم

دورة / د   5000( دقيقة وبسرعة 20الوسط المائي الذي يحوي الأحماض النووية عن الوسط العضوي بالتثفيل مدة )
حجم من إيزوبروبانول ثم تترك 3/2، نكرر العممية ثم ترسب الأحماض النووية بإضافة ( C22) ةوبدرجة حرار 

دقيقة (15، تجمع الأحماض النووية كراسب بالتثفيل لمدة )(0C)( دقيقة بدرجة30لتترسب مدة ) الأحماض النووية
 .(%76)يغسل الراسب بالكحول الإيتيمي  C4)) دورة / د وبدرجة حرارة12000وبسرعة 

ساعة عمى  11( ميكروليتر ماء مقطر معقم وتركت عمى ىزاز آلي لمدة 500في ) DNA_ أذيبت عينات الـ 
 .  (C1) حرارة

 .لمدة نصف ساعة (C25)بدرجة حرارة  R-Naseبمعاممة الأحماض النووية بأنزيم  RNA_ يستبعد الـ 



 Mentha aquatica لمجموعة من الطرز الوراثية من النعناع المائيدراسة التباينات الوراثية 
 يوسف، ديب، بيطار                                       PCR – RAPDباستخدام تقنية الـ المنتشرة في المنطقة الساحمية  

 

388 

( عند طول U.Vباستخدام جياز الطيف الضوئي بوجود الأشعة فوق البنفسجية ) DNA_ قدرت كمية الـ 
مل محمول .  3في  DNA/ ميكروغرام  50/ كثافة ضوئية تعادل /1نانومتر/ بحيث كل قراءة قدرىا / 260الموجة  /
 2-1.8نانو متر بين  280/260   عند طول الموجة  الامتصاصة ءتراوح ناتج قسمة قرا إذانقيا   DNAويعتبر ال

 (_ التفاعل التسمسمي لمبوليميراز والفصل عمى ىلامة الآغاروز :
،   operontechnologyعشوائياً يتكون كل منيم من عشر نيوكميوتيدات من شركة( بادئاً 18تم تجربة )

  (.1)/ ، جدول رقم7التي تسمح بكشف التباينات الوراثية بين الأفراد وتعطي نتائج واضحة وعددىا / البادئات اخترنا 
والقواعد  DNA/ * المختارة من أجل مكاثرة الـ 7الـ / البادئاتالتي تمت تجربتيا عمى العينات وضمنيا  18( : يبين البوادئ 1جدول )

 النيكميوتيدية المكونة ليا
 التركيب النوكميوتيدي

5       َ3 

 الرقم codeالبوادئ 

CCGAACACGG OPj -  04 *1 

CAATCGCCGT OPA – 11 *2 

5AGGGAACGAG OPB – 17 *3 

5GCAGGGTGTT OPB – 15 *4 

5CTCCATGGGG OPj – 05 *5 

5 GGAGTACTGG-3 OPF –  16 *6 

5AGGGATCTCC-3 P132 *7 

5 AGGTGACCGT OPB – 18 8 

5 CCCGGCATAA OPj – 01 9 

5 GAGCCGTAGG3 P159 10 

5 CCTCTCGACA OPj – 07 11 

5 TCGGCGATAG OPA – 12 12 

5 GTGCGAGCAA OPZ – 19 13 

5 CCCAGCTGTG3 OPK – 17 14 

5 GGTCTACACC3 OPD – 20 15 

5 GGTTGTACCC3 OPK – 13 16 

5 GTAGACCCGT OPB – 11 17 

5 TGGCCCTCAC 3 OPK – 12 18 

مع بعض التعديلات لمكونات  William , et al ;1990)تم التفاعل التسمسمي لمبوليميراز وفقاً لطريقة )
 ( .ul 25( فكان حجم التفاعل النيائي ) 2)جدول رقم :   PCRالتفاعل لمـ 

نانوغرام من  30ميكروليتر في وسط من 500سعتو   ppendrof_ تم التفاعل التسمسمي لمبوليميراز في أنبوب 
ميكرومول من كل من  100/ ميكروليتر ، 2.5بيكوغرام من البادئ المختار يعادل / 10في كل تفاعل  DNAالـ 

 ميكروليتر من كل منيا . 3تعادل  dGTP,dTTP,dATP,dCTPالنيكميوتيدات الأربعة 
 Taqpolymerase (10 m MTris – Hcl Ph = 8,50 mوحدة أنزيمية من أنزيم التكثيف  0.5_ أخذ

MKcl,4 m M Mgcl  ميكروليتر بالماء المقطر المعقم . 25( وأكمل الحجم إلى 
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ة النباتية في الجياز المخصص وصمم البرنامج المناسب لمماد Amplification_ تمت عممية المكاثرة 
 دورة تتضمن كل منيا المراحل التالية : 35المستخدمة فكان مؤلف من 

وتحويمو  DNA/ د بيدف فصل سمسمتي الـ  4مدة   (C94)إلى قبل بداية الدورة الأولى  DNA_ يعرض الـ 
 : التالية وحيد السمسمة ثم تبدأ دورات البرنامج التي تقسم إلى المراحل  DNAإلى الـ 

 / ثا . C/  30لمدة  (C94) التحطم : يتم عند درجة حرارة -2

 لمدة دقيقة واحدة .   (C35)الالتحام : عند حرارة  -3

 لمدة دقيقة واحدة . (C72) الاستطالة : عند حرارة  -4

 لمدة عشر دقائق .  (C72)اكتمال التفاعل : عند حرارة  -5

لتفصل الحزم فيما بعد بالرحلان الكيربائي عمى ىلامة   (C 4)  _ ثم حفظت العينات في درجة حرارة 
 % . 1.2الناتجة عن التضخيم عمى ىلامة الآغاروز  DNAالآغاروز أجريت عممية فصل قطع الـ 

 Bromophenolblue,50% Gly Grol ,50m MEDTA pH= 8_ تم تحضير محمول التحميل

Loading Buffer  50يديوم ثثم تمون اليلامة مدة نصف ساعة في مادة بروميد الإي mg/ml  ثم تصور بوجود
 –( في مخبر الوراثة الجزيئية DNAالأشعة فوق البنفسجية مع العمم أنو قد تم إجراء التحاليل الوراثية )استخلاص الـ 

 ،)دمشق  –(  PCR – DNAجامعة تشرين وفي مخابر الييئة العامة لمتقانة الحيوية ) مكاثرة الـ  –زراعة كمية ال
 ( .دمشق ضمن ترمس خاص حاوي ثمج   إلى  ونقمت م  1مثمجة بدرجة المستخمصة وال  DNA الـ عيناتت حفظ

 PCR( : يبين  مكونات تفاعل الـ 3جدول )
 PCRمكونات الـ  الكميات

0.5 units / ul Taq DNA polmeras 

4 m M Mgcl2 

2.5 ul d NTPs 

2 ul ( 25 mg / ul) DNA 

2.5 ul ( 10 p mol /ul) Primer 

10 X BuFFer 

 
 _ الطرق الإحصائية المستخدمة :4
أو غياب  (1السبع وتم ترتيبيا في جداول خاصة اعتماداً عمى وجود ) لمبادئاتدونت نتائج عمميات المكاثرة  

( ] لحساب Nei and Li , 1979طريقة ) اعتمدتفي العينات المختمفة المدروسة ،   DNA( قطع معينة من الـ 0)
الطراز  DNAالمشتركة بين الطرازين المقارنين / العدد الكمي لقطع الـ  DNAعدد قطع الـ × 2معامل التشابو = 

 ) معامل التشابو -1)  وأيضاً ] لحساب معامل البعد الوراثي  =  الطراز الثاني [ DNAالأول + العدد الكمي لقطع الـ 
 بين الأفراد  في المناطق المختمفة المدروسة . 

تم رسم مخطط البعد الوراثي)شجرة القرابة أو التدرج العنقودي( لمعلاقات الوراثية بين الأفراد تبعاً لممناطق 
أجريت  M.P,G.M.A Mnweighted Pair Group Mean Arithmetic averageالمدروسة باستخدام طريقة 

 . Statisticaالتحاليل الإحصائية لممعطيات الناتجة عن الدراسة باستخدام برنامج 
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 النتائج والمناقشة :
( استطاعت إظيار تباين وراثي في 1( بوادئ ) جدول رقم (7أنو يوجد فقط وبادئ18أظيرت نتائج الدراسة لـ 

المستخدمة وتركيبيا  لمبادئاتلمطرز المدروسة تبعاً  DNAأو اختلاف مابين قطع الـ  Amplificationنواتج المكاثرة 
( قطعة عند 15( و )P132( و )OPB - 17) و( قطع عند كل من البادئ6النيكميوتيدي حيث تباين العدد ما بين )

 ( .3( ، جدول رقم )OPj – 05) والبادئ
 التي أعطاىا كل بادئ DNAأو حزم الـ  قطع( يبين عدد 3جدول رقم )

 % وية لمتعددية الشكميةالنسبة المئ
)عدد حزم الـ  التعددية الشكمية

DNAالمتباينة) 

 DNAعدد حزم ال ـ

 الكمية 
 رقم البادئ رمز البادئ

77.7 7 9 OPj -  04 1 

100 13 13 OPA – 11 2 

100 6 6 OPB – 17 3 

77.7 7 9 OPB – 15 4 

100 15 15 OPj – 05 5 

75 6 8 OPF – 16 6 

100 6 6 P132 7 

 المجموع 7 66 60 90.9

 
المستخدمة بتحديد اليويات الوراثية الخاصة والمميزة لكل فرد من حيث العدد والوزن الجزيئي  البادئاتساىمت 
 ) المختمفة المكاثرة والتي أظيرت أيضاً وبوضوح التباين الوراثي بين ىذه الطرز تبعاً لممناطق DNA لمختمف قطع الـ 

 (  2شكل رقم: 
 

OPB – 17 

 
P132 
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OPj – 05 

 
OPB – 15 

 
 
 
 
 
 
 
 

OPj -  04 

 
 

OPF – 16 
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 الناتجة بعد المكاثرة بالبادئات المشار إليياوتعريضيا لمرحلان الكيربائي DNAالـ (:يظير قطع2رقم) لشك
 

     :M  مؤشر لمعرفة الوزن الجزيئي لمـDNA  . 
 ( العينات المأخوذة من المناطق المختمفة موزعة عمى النحو التالي :34 - 1وتمثل الأرقام من ) 

 طرطوس اللاذقية

 : منطقة المنطار                  5.4.3.2.1 : منطقة أرض الرمانة 19.18.17.16.15

 : منطقة مرقية                 9.8.7.6  : منطقة السامية 24.23.22.21.20

 ع: منطقة القمو                  14.13.12.11.10 : منطقة بيوت العتيقة 29.28.27.26.25

                   : منطقة زغرين 34.33.32.31.30

،  32،  31، 30،  10،  4،  28،  25،  23،  13،  12،  21،  7،  6،  5: تمثل الأرقام            
  DNAـمكاثرة لقطع ال العينات التي لم تظير. 20، 33

 
 

OPA – 11 
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( في دراسة القرابة  PCR – RAPDوىذا يوافق ما قام بو بعض الباحثين عندما استعمموا المؤشرات الجزيئية )
 .Botany .,2009 , Dimer .et al. , 1998,Neim, et al 1979  Clark,  1997النعناعالوراثية عند بعض أنواع 

Supakosol, 2007  ،  (1996وفي تقدير البعد الوراثي بين ستة طرز وراثية من نبات الشعير  )العطية.  
  _ تحديد العلاقات الوراثية بين الطرز المدروسة في المناطق المختمفة 

( أو غياب 1عمى كافة الطرز الوراثية المدروسة من حيث وجود ) PCR – RAPDتم الاعتماد عمى نتائج الـ  
ب معامل المستخدمة في تنظيم الجداول الأساسية التي اعتمدت في حسا لمبادئاتالمكاثرة تبعاً  DNA( قطع الـ 0)

( وأيضاً اعتمدت كأساس في إنشاء شجرة Nei and Li 1979التشابو والبعد الوراثي بين الطرز المختمفة تبعاً لطريقة )
 القرابة )التدرج العنقودي( مابين الطرز المدروسة في المناطق المختمفة .

(  4مناطق المدروسة )جدول رقمتمف التبين لنا من حساب معامل التشابو والبعد الوراثي لمطرز الوراثية في مخ
( المقابل عمى التتالي  0.02-0.53ومقارنة النتائج فيما بينيا أن معامل التشابو بين الطرز المختمفة يتراوح بين )

ن أكبر بعد وراثي ىو بين الطرازين إأرض الرمانة ( أي  –) القموع  K1,A3) منطقة القموع ( و  K4,K2لمطرازين 
(K4,K2 وقيمتو )وىي أكبر قيمة محسوبة وتدل عمى أن ىذين الطرازين يتمتعان بأكبر قدر من البعد الوراثي،  0.98

، وىذا يدل عمى أن ي أصغر قيمة محسوبةوى 0.47( وقيمتو K1,A3بينما لوحظ أن أقل بعد وراثي ما بين الطرازين )
 .الوراثيىذين الطرازين يتمتعان بأكبر درجة من التشابو 

ج مع نتائج حصل عمييا باحثون آخرون في دراسة التباينات الوراثية عند نباتات أخرى، مثل تتطابق ىذه النتائ
 RAPD مؤشرات الـع بدراسة القرابة الوراثية بين أنواع مختمفة باستخدام ا( و نبات النعن1999الزيتون البري )القيم 

Sitthithaworn , et al, 2009 Shasany; et al , 2001,  Mackill. 1995, Hu, and, Quiros  ,et al 

1991 
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(: مصفوفة النسب المئوية لعدم التوافق بين الطرز المدروسة الناجمة من تطبيق متوسطات المجموعات الزوجية غير المزانة 4جدول رقم )
 (AMGPU ) 
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عمى / المنشأ اعتماداً 1/رقم  شكل Dendrogramكما تبين من خلال شجرة القرابة ) التدرج العنقودي ( 
معامل البعد الوراثي ، بأن الطرز الوراثية في المناطق المختمفة المدروسة توزعت إلى تجمعات أظيرت الطرز الوراثية 

 : القموع(.6)و: بيوت العتيقة(،  5)و: المنطار( ،  1الأكثر تشابياً فيما بينيا وىي: )
 –: زغرين 4زغرين ( و) –الرمانة : أرض 3السامية (  و)  –: المرقية 2حين أظيرت التجمعات  )  عمى_ 

 السامية( أكبر تباين وراثي بين أفرادىا وخاصة بين أفراد منطقة السامية .
: القموع( من 6: المنطار( من جية والتجمع )1_ لوحظ أن أكبر بعد وراثي ىو بين الطرز الوراثية لمتجمع )

 جية أخرى .
في ىذه  اً الدراسة مع نتائج باحثين آخرين تبين أن ىنالك توافقوبمقارنة النتائج التي تمَ الحصول عمييا  في ىذه 

ودراسة  RAPD( في تحديد البصمة الوراثية لبعض أنواع الحمضيات من خلال مؤشرات الـ 2004النتائج مع )بشارة . 
 Momeni .et al( ولمقرابة الوراثية  عند نبات النعنع  ) 2001.وآخرون التنوع الوراثي في الشعير السوري ) شومان

,2006  .Berry., et al ,1996 , Caissard.et al,1996; Chandrashekar and Nguyen, 1993 ,Koller  

et al  1993 ،(.1999وآخرون وعند نبات الجرجير)معلا 

 
 

 )شجرة القرابة الوراثية( بين الطرز المدروسة Dendrogram( يظير التدرج العنقودي 2رقم ) رسم
 Neis's 72في المناطق المختمفة اعتماداً عمى معامل البعد الوراثي لـ 
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 الاستنتاجات والتوصيات:
 PCR – RAPDلتباينات الوراثية لمجموعة من الطرز الوراثية عند النعنع باستخدام طريقة الـ ا دراسة أظيرت

 بالتوصل إلى النتائج التالية :
الوراثية تبعاً لممناطق المختمفة وبرز ىذا التباين بشكل واضح ما بين _ وجود تباين وراثي ما بين ىذه الطرز 

الأفراد قي المجتمعات البيئية  في المرقية )طرطوس( والسامية وأرض الرمانة و زغرين )اللاذقية( من جية و مابين 
 .متشابية فيما بينيا(موع : أفراد المجتمعين البيئيين في طرطوس ) المنطار : أفراد متشابية فيما بينيا ( و )الق

أظيرت كفاء عالية في دراسة ىذه التباينات الوراثية بين الطرز  PCR – RAPD_ لوحظ أن تقانة  الـ 
المختمفة تبعاً لممناطق البيئية المدروسة مما يسمح لنا باعتمادىا في عمميات التحسين الوراثي لمنعنع سواء فيما يخص 

 .ودخوليا في الصناعات    الدوائيةزيادة نسبة المادة الفعالة ذات التأثير الفيزيولوجي  مالناحية الغذائية أ
  
  :المراجع

   RAPDالبصمة الوراثية لبعض أجناس الفصيمة الخبازية باستخدام تقنية الـ   :الشغري ن . ، الجابري ل . وزحموط -
  صفحة 112 : 2007 ،، كمية الزراعة ، جامعة تشرين

 صفحة 1984 : 528  ،طبابة الأعشاب، دار النيضة العربية ، دمشق إلىالمرشد    عزت  أيمنالطباع -
كمية  في تقدير البعد الوراثي بين ستة طرز وراثية من نبات الشعير ، PCR - RAPDاستخدام تقنية الـ : العطية ع-

 صفحة 150 : 1996،  الزراعة ، جامعة حمب
 فحةص 412 : 1987، النباتات الطبية استعمالاتيا ، دار الأىمي دمشق   :العودات محمد ، لحام جورج  -
 ، كمية الزراعة، جامعة تشرين ،دكتوراهرسالة البري في الساحل السوري، لمزيتون دراسة التنوع الوراثي   : القيم. فاضل-

 صفحة 112 : 1999

، كمية الزراعة، جامعة  RAPD حمضيات من خلال مؤشرات الالتحديد البصمة الوراثية لبعض أنواع    : بشارة م-
  صفحة  123: 2004،تشرين 

نشرة ،  RAPD الـ شومان وفاء بوم م، غزال ح . وأشترس: التنوع الوراثي في الشعير السوري باستخدام مؤشرات-
 صفحة 145:   2001سعود من نشرات مراكز البحوث الزراعية جامعة الممك 99بحثية رقم 

تقديرات البعد الوراثي بين الطرز الوراثية في الشعير باستخدام التفاعل التسمسمي   : فرامز،فايكند  مان وفاءشو -
 صفحة115 : 1996، لمبوليمراز، أسبوع العمم السادس والثلاثين

سماعيلصقر ر .  - مرتبطة بصفة المقاومة لسوسة أوراق  RELPو   RAPDالبحث عن مؤشرات الـ    :ت وا 
 صفحة98  : 2000، العدس في مدخلات من العدس البري ،كمية الزراعة ، جامعة تشرين

التصنيفية ( دار النفائس  –التجميمية  –الطبية  –الأعشاب في كتاب )الاستخدامات   :عرموش ىاني ،العمري موفق-
 فحةص 350 : 1999 ،دمشق

دراسة التباينات الوراثية لمجموعة من الطرز الوراثية من الجرجير   الب: . طيوب غ زيزة. يوسف ع حمدمعلا م-
 .صفحة : 3999120، كمية العموم ، جامعة تشرين رسالة ماجستير ، المنتشرة في المنطقة الساحمية ،
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